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Toxicité du cadmium

® Stress oxydant : ‘ libération d’ions metalliques ayant une activité redox

mm) inactivation des thiols réductases

® Déplacement du zinc de certaines protéines

® Inhibition du systeme de réparation



Détoxication du cadmium chez S. cerevisiae
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e cadmium induit la voie de biosynthese des acides aminés soufreés
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e cadmium induit la voie de biosynthese des acides aminés soufreés

[cadmium] =0 mM [cadmium] = 0,5 MM

CYS3

sulfate N .
VETos cystathionine = cystéine glutamate
MET3 GSH1
CYS4
homocysteine v-glutamylcystéine
glycine
SAM1 MET6 GSH2
SAM?2
méthionine glutathion

SN

proteines



e cadmium induit une synthese massive de glutathion
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Induction d’isoenzymes du metabolisme des carbohydrates

[Cd2+] =0 mM

[Cd2+] = 0,5mM




Induction d’isoenzymes du metabolisme des carbohydrates




Fréquence des acides aminés (%o)
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Economie du soufre : la réponse au cadmium chez S. cerevisiae
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Rapport des niveaux d’expression

étude du protéome

Correlation des données proteomiqgues et genomiques

Coefficient
* |de corrélation :
0,92

Rapport des niveaux d’expression
etude du transcriptome



Quel régulateur transcriptionnel?
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Quel régulateur transcriptionnel?




Quel régulateur transcriptionnel?
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CONCLUSIONS

Réponse au « stress cadmium »

® Adaptation globale du protéome en réponse au cadmium

® Reéponse régulée transcriptionnellement
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Plus généralement...

® Raison physiologique a | ’expression différentielle des isoenzymes

® Complémentarité de | ’étude protéomique et genomique



CONCLUSIONS

Réponse au « stress cadmium »

® Adaptation globale du protéome en réponse au cadmium

® Reéponse régulée transcriptionnellement

Plus généralement...

® Raison physiologique a | ’expression différentielle des isoenzymes

® Complémentarité de | ’étude protéomique et genomique

‘ D ’autres régulateurs?...
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